Karta przedmiotu

Cz.1

Informacje ogdlne o przedmiocie

2. Poziom ksztatcenia: jednolite studia magisterskie

1. Kierunek studidéw: analityka medyczna .. !
3. Forma studidw: stacjonarne

4. Rok: V 5. Semestr: IX

6. Nazwa przedmiotu: MARKERY MOLEKULARNE W DIAGNOSTYCE | TERAPII

7. Status przedmiotu: fakultet

8. Tresci programowe przedmiotu i przypisane do nich efekty uczenia sie

Opanowanie przez studenta wiedzy i umiejetnosci stosowania metod biologii molekularnej w diagnostyce
klinicznej oraz umiejetnosci projektowania strategii postepowania i interpretacji otrzymanych wynikéw
analiz wykonywanych z zastosowaniem molekularnych markeréw diagnostycznych i prognostycznych w
poszukiwaniu odpowiedzi na postawione pytania.

Efekty uczenia sie/odniesienie do efektéw uczenia sie zawartych w standardach
w zakresie wiedzy student zna i rozumie: E.W6./E.W7./E.W8./E.W23

w zakresie umiejetnosci student potrafi: E.U12/E.U13./E.U19.

w zakresie kompetencji spotecznych student jest gotéw do: 1.3.1/1.3.6/1.3.7

9. liczba godzin z przedmiotu 30
10. liczba punktéw ECTS dla przedmiotu 2
11. Sposoby weryfikacji i oceny efektow uczenia sie
Efekty uczenia sie Sposoby weryfikacji Sposoby oceny*
Sprawdziany pisemne — zadania
W zakresie wiedzy zamkniete *

Sprawozdania *

W zakresie umiejetnosci . . .
)G Sprawdziany pisemne-zadania otwarte

W zakresie kompetencji Obserwacja *

* zaktada sie, ze ocena oznacza na poziomie:

Bardzo dobry (5,0) - zaktadane efekty uczenia sie zostaty osiggniete i znacznym stopniu przekraczajg
wymagany poziom

Ponad dobry (4,5) - zaktadane efekty uczenia sie zostaty osiggniete i w niewielkim stopniu
przekraczaja wymagany poziom

Dobry (4,0) — zaktadane efekty uczenia sie zostaty osiggniete na wymaganym poziomie

Dosc dobry (3,5) — zaktadane efekty uczenia sie zostaty osiggniete na srednim wymaganym poziomie
Dostateczny (3,0) - zaktadane efekty uczenia sie zostaty osiggniete na minimalnym wymaganym
poziomie

Niedostateczny (2,0) — zaktadane efekty uczenia sie nie zostaty uzyskane.
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Cz.2

Inne przydatne informacje o przedmiocie

12. Jednostka realizujgca przedmiot, adres, e-mail:
Zaktad Biologii Molekularnej Katedry Biologii Molekularnej, ul. Jednosci 8, 41-200 Sosnowiec,
tel. (0-32) 364 12 34, e-mail: biolmolfarm@sum.edu.pl, http://www.biolmol.sum.edu.pl

13. Imie i nazwisko osoby odpowiedzialnej za realizacje przedmiotu:
Dr hab. Joanna Gola, jgola@sum.edu.pl

14. Wymagania wstepne w zakresie wiedzy, umiejetnosci i innych kompetencji:
Wiedza: Student posiada wiedze z zakresu biologii molekularnej oraz biochemii
Umiejetnosci: Potrafi interpretowa¢ wyniki badan uzyskanych technikami
molekularnej w podstawowym zakresie

Inne kompetencje: Potrafi pracowac w zespole

biologii

15. Liczebnos¢ grup Zgodna z uchwata Senatu SUM

16. Materialy do zaje¢ zrédtowe, e-learning

zagadnienia do przygotowania, instrukcje do zadan, materiaty

17. Miejsce odbywania sie zajeé Sosnowiec, ul. Jednosci 8

18. Miejsce i godzina konsultacji

Molekularnej

Sosnowiec, ul. Jednosci 8, zgodnie z harmonogramem dostepnym
na stronie Zaktadu Biologii Molekularnej Katedry Biologii

19. Efekty uczenia sie

Numer
przedmiotowego Przedmiotowe efekty uczenia sie

efektu uczenia sie

Odniesienie
do efektow
uczenia sie
zawartych w

standardach
Wskazuje i charakteryzuje markery molekularne choréb E.W6.
P_W01 nowotworowych, metabolicznych, infekcyjnych w personalizacji E.W7.
leczenia.
P W02 Wskazuje metody badania markerédw molekularnych przydatne w E.WS8.
- diagnostyce.
Ocenia potencjalne zagrozenia dla zdrowia na podstawie wynikéw E.W23.
P_UO1 oznaczen biomarkerdw wrazliwosci. E.U12.
E.U19.
Interpretuje wyniki analizy markeréw molekularnych w stanach E.U12.
P_UO02 patologicznych. E.U13.
E.U19.
Dostrzega wtasne ograniczenia, dokonuje samooceny deficytow i 1.3.1
P_KO01 potrzeb edukacyjnych. Potrafi korzystac z obiektywnych zrédet 1.3.6
informacji oraz formutowac wnioski z pomiaréw lub obserwacji. 1.3.7
20. Formy i tematy zajec Liczba
godzin
21.1. Wyktady -
22.2. Seminaria 30
Metody typowania gendw réznicujgcych tkanki prawidtowe i patologiczne. Nowoczesne 3
techniki wysokoprzepustowe w poszukiwaniu nowych markeréw molekularnych.
Biomarkery w ocenie narazenia Srodowiskowego populacji. 3
Markery molekularne w medycynie regeneracyjnej. 3




Identyfikacja molekularna choréb neurodegeneracyjnych. 3

Markery molekularne w personalizacji osiggnie¢ sportowych i wykrywaniu dopingu
genetycznego.

w

Markery molekularne oraz cele terapii genowej w schorzeniach uktadu sercowo-
naczyniowego.

MikroRNA jako nowa klasa biomarkerow.

Markery molekularne w monitorowaniu terapii.

Zastosowanie markeréw molekularnych w wykrywaniu zywnosci modyfikowanej genetycznie.

Narzedzia bioinformatyczne w opracowaniu i interpretacji wynikow analizy markerow
molekularnych.
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23.3. €wiczenia -
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25. Kryteria oceny — szczegoty |

Zgodnie z zaleceniami organéw kontrolujgcych.
Zaliczenie przedmiotu - student osiggnat zaktadane efekty uczenia sie.




Szczegbtowe kryteria zaliczenia i oceny z przedmiotu sg zamieszczone w regulaminie przedmiotu.




