Karta modutu/przedmiotu

Informacje ogdélne o module/przedmiocie

2. Poziom ksztatcenia: jednolite studia magisterskie

1. Kierunek studiow: analityka medyczna .. .
y ¥ 3. Forma studiéw: stacjonarne

4. Rok: 1| 5. Semestr: VI

6. Nazwa modutu/przedmiotu: EPIGENETYKA — BADANIE DZIEDZICZNOSCI POZAGENOWEJ W
DIAGNOSTYCE KLINICZNEJ

7. Status modutu/przedmiotu: fakultet

8. Jednostka realizujgca modut/przedmiot:
Zaktad Biologii Molekularnej Katedry Biologii Molekularnej, ul. Jednosci 8, 41-206 Sosnowiec, tel. (0-32)
364-10-20, e-mail: biolmolfarm@sum.edu.pl, http://www.biolmol.sum.edu.pl

9. Imie i nazwisko osoby odpowiedzialnej za realizacje modutu/przedmiotu:
Prof. dr hab. n. med. Urszula Mazurek, umazurek@sum.edu.pl

10. Cel ksztatcenia:

Zapoznanie sie z mechanizmami regulacji ekspresji gendw z udziatem czynnikéw epigenetycznych.
Zrozumienie zjawisk epigenetycznych i ich znaczenia w medycynie regeneracyjnej oraz
personalizowanej, w diagnostyce molekulatnej i w terapii epigenetycznej nowotworow.

11. Wymagania wstepne w zakresie wiedzy, umiejetnosci i innych kompetencji:
Dobrze opanowana i ugruntowana wiedza z genetyki, biologii molekularnej

12. Efekty ksztatcenia

Odniesienie
Numer
. , . do
przedmiotowego Przedmiotowe efekty ksztatcenia
wzorcowych
efektu .
. efektéow
ksztatcenia .
ksztatcenia
P WOL Potrafi przedstawi¢ funkcjonowanie organizméw na poziomie K WOL
- molekularnym -
Potrafi przedstawi¢ ztozone zasady przeptywu informacji
P_WO02 genetycznej oraz scharakteryzowac mechanizmy regulacji ekspresji K_wWo07
gendéw
K_W11
Zna i potrafi wykorzystywac techniki biologii molekularnej w K_W21
P_Wo03 . . . .. .. )
- badaniu epigenetycznej regulacji ekspresji gendw K_W34
K_W35
P_UO1 Samodezielnie analizuje i interpretuje uzyskane wyniki badan K_U24
13. Formy zajec¢ w odniesieniu do efektow ksztatcenia
Numer Forma zaje¢ dydaktycznych
przedmiotowego wyktfad seminarium ¢wiczenia inne e-learnin
efektu ksztatcenia y &
P_WO1 X
P_WO02 X X
P_WO03 X
P_UO1 X
14. Tresci programowe
. Liczba
14.1. Forma zajec¢: Wyktady godzin
w1 Znaczenie epigenetyki w diagnostyce molekularnej i klinicznej. 3
Metylacja DNA i potranslacyjne modyfikacje biatek histonowych e-learning
w2 jako mechanizmy regulacji ekspresji gendw. 3
w3 Genomowy imprinting i dziedziczenie epigenetyczne. Mechanizmy 3




epigenetyczne w komaérkach macierzystych.
W4 Sekwencyjno — specyficzne regulowanie ekspresji gendw przez 3
czasteczki siRNA i miRNA.
Diagnostyka i terapia choréb nowotworowych w oparciu o techniki e-learning
W5 detekcji zjawisk epigenetycznych. 3
tacznie 15
14.2. Forma zajec: Seminaria
S1 Epigenetyka w erze ,,omik”. 3
$2 Dynamika zmian wzoru metylacji DNA i jej znaczenie w diagnostyce 3
molekularno-klinicznej.
3 Potencjat zjawiska interferencji RNA w diagnostyce i terapii choréb 3
prozapalnych i nowotworowych.
Modyfikacje biatek histonowych jako nowe spojrzenie na
>4 diagnostyke i terapie molekularnie ukierunkowana. 3
S5 Opracowywanie algorytmu diagnostycznego i planowanie terapii 3
jako proba odpowiedzi na personalizacje leczenia.
tacznie 15
14.3. Forma zaje¢: Cwiczenia
tacznie
taczna liczba godzin z przedmiotu 30
15. Metody ksztatcenia
15.1. Wykiad Wyktady informacyjne, wyktady problemowe
15.2. Seminaria Zadania problemowe, dyskusje dydaktyczne
15.3. Cwiczenia
15.4. Inne
15.5. e-learning Metody wykorzystujace sieé Internet
16. Sposoby weryfikacji efektow ksztatcenia i sposoby oceny
Numer
przedmiotowego Sposoby weryfikacji Warunki zaliczenia
efektu ksztatcenia
P W01 Odda'ni.e sprawozd.ania w
Pisemne sprawozdanie z tresci wchodzgcych w termlme. zgodnie . z
P W02 . regulaminem przedmiotu,
- zakres danego seminarium L .
poprawnos¢ udzielonych
P_WO03 odpowiedzi.
P_UO1 Zaplanowa.nie analizy molekularnej w odpowiedzi Zaliczony projekt analizy.
na postawiony problem
17. Obcigzenie pracg studenta
Forma aktywnosci Przecietna liczba godzin na zrealizowanie aktywnosci
Godziny kontaktowe udziat w wyktadach 3x3h=9h
. udziat w seminariach 5x3h=15h
Z nauczycielem -
konsultacje 6x1h=6h
akademickim: tacznie 30
e-learning 2x3h=6h
przygotowanie do seminariow 5x2h=10h
Samodzielna praca studenta | przygotowanie rozwigzania analizowanego
1x3h=5h
problemu badawczego
tacznie: 21h
tacznie: 51h




Sumaryczna liczba punktow ECTS dla przedmiotu 2

18. Sumaryczne wskazniki charakteryzujace przedmiot

Liczba punktéw ECTS, ktéra student uzyskuje na zajeciach wymagajacych 1
bezposredniego udziatu nauczycieli akademickich

Liczba punktéw ECTS, ktdrg student uzyskuje za naktad pracy zwigzany z zajeciami o 1
charakterze praktycznym
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20. Inne przydatne informacje o module/przedmiocie

20.1. Liczebnos¢ grup 20 os6b
20.2. Materialy do zajec Zagadnienia do przygotowania na seminaria
20.3. Miejsce odbywania sie zajec Sosnowiec, ul. Jednosci 8
20.4. Miejsce i godzina konsultacji Sosnowiec, ul. Jednosci 8, zgodnie z harmonogramem
dostepnym na stronie Katedry i Zaktadu Biologii Molekularnej
20.5. Inne
21. Formy oceny — szczegoty
Efekt Brak zaliczenia Zaliczenie
P_W01 Oddaje poprawnie uzupetnione
P_W02 Nie wykonuje powierzonych zadan sprawozdania w terminie zgodnym z
P_WO03 regulaminem przedmiotu

P_UO1

Potrafi przygotowad projekt analizy
molekularnej w odpowiedzi na
postawiony problem

Nie potrafi zaplanowac analizy molekularnej w
odpowiedzi na postawiony problem




